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Plan na dziś

● Bioperl i trochę historii
● Open Bioinformatics Foundation
● Software for Public Interest
● Biopython, Biojava, bioruby
● BioSQL, BioDAS, EMBOSS
● Bioinformatics Open Source Conference
● Google Summer of Code
● Przegląd aktywności projektów
● Biopython trochę bardziej z bliska



  

BioPerl

● Założony około roku 1996
● Pierwsze “wydanie” 0.7 – 2000
● Wersja 1.0 – 2002
● 2002 - The Bioperl Toolkit: Perl Modules for the 

Life Sciences JE. Stajich et al. Genome Res
● 2002 – powstaje Open Bioinformatics 

Foundation
● Do 2010 niesłabnąca popularność



  

Open Bioinformatics Foundation

● Zarządzanie projektami, hosting, storage, 
backups, etc.

● Uformowana w 2001/2002 na potrzeby 
projektów bioperl/piopython/biojava

● W 2005 zyskała formalną “osobowość” jako 
fundacja not-for-profit

● W 2012 przekazano prawa do zarządzania 
fundacją na rzecz Software in the public interest



  

Software in the public interest

● Organizacja Not for profit
● Zajmuje się projektami open source, nie tylko 

bioinformatycznymi (Haskell, ffmpeg, Debian,...)
● Zbiera wpłaty, podpisuje umowy, oferuje pomoc 

prawną
● Demokratyczne zarządzanie
● Pomaga organizować sprzęt i usługi dla 

utrzymania projektów
● “Freedom to leave”



  

Różne projekty BioX

● BioPerl
● BioPython 
● BioJava
● BioSQL
● BioRuby
● BioHaskell
● BioJS
● ….



  

Rozwój BioPerl'a



  

Użycie BioPython'a



  

Użycie Biojava



  

Bioruby...



  

Inne projekty BioX

● Bio-DAS – Distributed 
Annotation System 

● Bio-SQL – serialization in SQL
● Bio-MOBY – index of 

webservices
● GMOD – generic model 

organism database



  

Bioinformatics Open Source 
Convention



  

Google summer of Code

● Organizowany przez google od 2005 roku
● Zbiera potencjalne projekty, mentorów i oferuje 

studentom niewielkie wynagrodzenie za 
zaangażowanie w projekt open Source

● W sumie ponad 8500 uczestników, 55 milionów 
linii kodu

● OBF czynnym uczestnikiem od 2009



  

Biopython

● Biopython.org
● Źródła na githubie
● Narzędzia do:

– analizy sekwencji

– Serializacji,

–  PDB, 

– text-mining, 

– Grafika,

– ... 



  

Ważne kwestie dot. Biopythona

● Jak kod projektu jest zarządzany na githubie
● Contributing howto
● Git-usage
● Testing framework
● Mailing lists (biopython, biopython-dev)
● Documentation guidelines
● licenses
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